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1. Einleitun

g (MU
SMEDI

stillbirth, mummification, embryonic death and infertility syndrome

Klinisches Bild abhangig vom Zeitpunkt der Infektion
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1. Einleitung MU
Embryonen werden resorbiert Munmifikation, Mazeration, Immunkompetenz, unauffillige
Umrauschen Totgeburten, Lebensschwache Ferkel Ferkel
Kleine Wiirfe

|
LT 3517 7071
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1. Einleitung

SMEDI iierte Patt I Erreger

PPV1 PPV1+PCV2 -> Aufzuchtferkel
PCV2

Leptospira spp. ?

PTV .

Aujeszky SMEDI

ESP
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2. Material Methoden MU

Wissenschaftliche Aufarbeitung diagnostischer Einsendungen aus dem Feld

Einsendung ganzer Wiirfe
Molekularbiologische Untersuchung von SMEDI-Ferkeln

S>PPV1I —

->PCV2 —— -> Pool (Thymus, Lunge, Herzmuskel, Milz)
sPOVE——

-> Leptospira spp. -> Pool (Leber, Niere, Mekonium, Mageninhalt)
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2. Material Methoden
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2. Material Methoden

LMuU

Fragebogen

Gesamtgeborene Ferkel / Wurf
Paritat der Sauen
Impfkonzepte

SSL + Gewicht

Phénotyp -> frisch -> mazeriert -> mumifiziert

2. Material Methoden

LMuU

Molekularbiologische Untersuchung von SMEDI-Ferkeln
-> Randomisierte Auswahl von jeweils 4 Ferkeln / Wurf

Anzahl Ferkel gesamt / 4

9/4=2,25 Start1 jedes 2.
5/4=1,25 Start2  jedes 1.
10/4=25 Start3  jedes 3.
x/y=2 Start4  jedes Z.

x/y=K Start1 jedesK.
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2. Material Methoden

18 Bestande -~ 40 Wiirfe » 358 Ferkel

LMuU

Random Selection
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* 158 Untersuchte Ferkel

‘Streudisgramm von Gewientg) Senrit: SSLmm)

e

‘Streudisgramm von Gewicht() Scht: SSLimm)

e
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Gesamtpopulation

Studienpopulation
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2. Material Methoden

18 Bestande - 40 Wiirfe » 358 Ferkel

LMuU

Random Selection

Kiassifizlerung Gesamt (n=358) Studienpopulation n = 158)
30.4% 30.4%
Murnien
(109/358) (48/158)
mazeriert 2L.5% 20.9%
(77/358) (33/158)
frisch % 41.8%
‘Totgeborene Ferkel
(160/358) (66/158)
gesamt 66.2% 62.6%
(237/358) (99/158)
Lebensschwach 34% 7%
geborene Ferkel* (12/358) (11/158)

*Lungenschwimmprobe positiv
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» 158 Untersuchte Ferkel

3. Ergebnisse

Erregernachweis

LMuU

94.4% (17/18) Bestande
77.5% (31/40) Wiirfe

51.3% (81/158) Feten

PCR positive Befunde

IH Iﬂ ﬂlﬂ mllE

PPVL pcv2 2% Lepto.

OBestande (1=18) @ Wirfe (n=40) @Ferkel (n =158)
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3. Ergebnisse

4/14/2023

(Ko)-Infektionen PR positve Befunde
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3. Ergebnisse
Mean Cq-value of single fetuses
Pathogen PPV PCV2 PCV3 Leptospira spp.
PPV (n=14) 2721
n=14) (£1.04) ~ - -
2741
PCV2 (n=23) (+8.28)
26.07
PCV3 (@=15) - 7.57) B
36.75
Leptospira spp. (n=4) - - #2.07)
21.96 3277
PPV1+PCV2 (n=9) (£11.23) (1.77)
. N _ 3121 36.38
PCV2+Lepto (n=13) @1.98) - (lad)
B — .50
PCV3+Lepto (n=2) - (:0.70)
. _ 30.09 37.00
PCV2+PCV3+Lepto (n=1) (20) (20)




4. Results

WA wov
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PPVI1+PCV2 positiv crown-rump length (p =0.001)
bodyweight (p = 0.002)

mummification (p = 0.002)
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4. Results

Correlations (Spearman) -> Viruslast im Fetus

PPV1-CT  ->SSL (p =0.002; r,: .602)
-> Korpergewicht (p =0.001; r,: .629).

Je héher der PPV1-CT-Werte desto gréfSer / schwerer die Ferkel
PPV1 durch PCV2 getriggert?
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LMuU
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3. Ergebnisse

LMuU

Leptospira spp.
LipL32-multiplex-PCR nach FERREIRA et al. (2014) -> Screening auf pathogene Leptospiren.

Multiplex-PCR auf Basis des 165 RNA-Gens nach PEREZ et al. (2020) -> Unterscheidung Subclades P1/ P2.

Durchfithrung der PCRs bei der IVD-GmbH (Konsillarlabor fiir Leptospirose).

Positive Pools wurden aufgeldst und ebenfalls mit beiden PCRs untersucht.

Falls mitgesandt: MAT von Serumproben der zugehorigen Muttersauen
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3. Ergebnisse
g MU

Leptospira spp.
Lipl 32 PCR: ->2/18 Besténde PCR positiv

->6/7 Wiirfe

->20/28 Ferkel

-> deutliche Assoziation mit PCV2
16S-RNA-Gen PCR ->nur Subclade 1
MAT: ->10/16 Besténde positiv

->16/36 Sauen MAT pos.

-> Assoziation mit PCV2 IgG-Titer

der Sauen
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3. Ergebnisse

Gewebevergleich Lepto-PCR

Gewebevergleich Leptospira spp. PCR-Ergebnisse BorpIEL CTAeHe postiver Semsbeproben von el e
0

et

Niere Leber Mageninhak  Mekonium 1

To5Gen [E]

BLPI32 PR B165-Gen-PCR
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3. Ergebnisse

MAT-Sauen Serovare

Boxplot MAT Sauen von L

AT Titer 1.

Lo

Fotus Lipl 32 PCR negat (1= 8) Fotus Lipl 32 °CR posity n = 6)
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3. Ergebnisse

MAT-Sauen vs. PCV2 IgG Sauen

Boxplot Lepto MAT-Titer vs. PCV2 1gG Jalnein

WATTier 1
g

|P = 0.025

—
Saven PCV21gG negatlv SaunPCV.

196 posity
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Zusammenfassung / Diskussion

LMU i

PPV1, PCV2, PCV3 und Leptospira spp. konnten in SMEDI-Féllen

nachgewiesen werden.

Ko-Infektion von PPV1 und PCV2 mit Phanotyp von SMEDI-Feten

assoziiert (GroRe, Gewicht, Mumien).

Leptospira spp. Nachweise v.a. in mazerierten Feten (Niere +Leber).

Assoziation zwischen PCV2 und Leptospira spp. (PCR und Antikorper).

SMEDI-assoziiert v.a. L. Pomona und L. Bratislava.
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Danke an: MU

Alle Tierarztpraxen fir die diagnostischen Einsendungen

Robert Fux (LMU Miinchen) und Frau Strutzberg-Minder (IVD-GmbH)

fiir die gute Zusammenarbeit

Julia Griindl und Annika Seifert (LMU Munchen)
Doktorandinnen
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Vielen Dank MU
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